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Bugda ilda 600 milyon tondan ¢ox istehsal olunan "boyiik {i¢liik"da olan bitkidir. Son 20 ilds bugda
akini sahsaleri genislonmayib. Diinyada artan shalinin talebi yalniz mahsuldarligin ytiiksaldilmasi hesabina
alda olunub. Quraqliq biitiin diinyada bitkilerin mshsuldarligin1 azaldan ssas stres amillsrindan biri sayilir.
Bu baximdan, srzaq bugdasmin quraqhiga davamliligimin artirilmas: {ig¢lin davamlihgqla iligikli olan QTL-
lorin miisyyanlasdirilmasi vacibdir. Su qitlig1 seraitinds becarilon bugda genotiplarinde NDVI gostaricilari
ilo assosiasiya toskil edan bir ne¢e gen miisyyon edilmisdir. Bu genlar Ensemble Plant malumatlar bazasinda
olan bugda genomunun sekvensi {izra beynalxalq konsorsiumda (IWGSC, International Wheat Genome
Sequencing Consortium) genomu oxunmus Triticum aestivum L. bugdasinda analiz edilmisdir.

Sakil 1. TraesCS1A01G013600 geninin genomda lokalizasiyast ve qurulusu

TraesCS1A01G013600 geni A genomunun I xromosomunda 7,642,614-7,643,473 pozisiyasinda yerlasir.
Bu transkript 2 ekzona malikdir, 12 domeni var va 100 allel variant1 miisyyen edilmisdir (sokil 1). Birinci
ekzonun uzunlugu 173 bp, ikinci ekzonun uzunlugu 602 bp, onlar arasinda galan intronun uzunlugu ise 85
bp Olclistindadir. Burada birinci ekzonda 4, ikinci ekzonda ise 10 missens SNP-ys rast galinir. Bu genin 1
splaysing variantt movcuddur. Transkriptin timumi uzunlugu 775 bp-yo beraberdir. Bu transkript 82
amintursu qalifindan ibaret ziilal kodlasdirir. Bu ziilal UniProt verilonlor bazasma Q8L698 qeydiyyat
nomrasi ile daxil edilmigdir. Defensin adlanan bu ziilalin strese qarsi cavab reaksiyasinda rol oynadig:
gliman edilir. Defensin ziilalimin hiiceyrads lokalizasiyasi haqqinda bazada melumat yoxdur. Triticum
dicoccoides (TRIDC1AGO001400) vo Triticum turgidum (TRITD1Av1G003410) novlerinde bu genin 100%
identikliyi olan 2 ortoloquna rast golinir. TraesC51A01G013600 geninin 3 paraloqu moévcuddur. Bunlar 1A
xromosomunun miixtalif saholerinde yerlosmisdir: TraesCS1A02G014800 geni 1A:7,962,375-7,963,154:1
pozisiyasinda, TraesCS1A02G014100 geni 1A:7,697,292-7,698,190:-1 pozisiyasinda, TraesCS1A02G014000
geni isa 1A:7,685,115-7,685,702:-1 pozisiyasinda yerlosmisdir. Bunlardan birinci va iigiincii genlorin Defensin
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ziilalini kodlasdirdig: gosterilmisdir. Ikincinin iso kodlasdirdig: ziilal melum deyildir. UniProtKB verilonlor
bazasinda Defensin ziilalia 100% oxsar olan 2 ziilal qeyd olunmusdur. Bunlar Triticum turgidum subsp.
durum noviinde olan Knottin scorpion toxin-like domain-containing ziilali ve Triticum urartu (Red wild
einkorn) (Crithodium urartu) noviinds olan Defensin Tk-AMP-D2 ziilalidir.

NDVI ilo assosiasiya togkil eden novbeti gen B genomunun I xromosomunda yerlasoan Tra-
esCS1B02G405800 genidir (sokil 2). Bu transkript 1 ekzona malikdir, 9 domeni geyd olunur ve 29 allel
variant movcuddur. Ekzonun uzunlugu 564 bp 6l¢iistindadir. Bu ekzonda 11 missens ve 5 sinonimik SNP-yo
rast goalinir. Bu genin 1 splaysing variantt mévcuddur. Transkriptin iimumi uzunlugu 564 bp-ys berabardir.
Bu transkript 187 amintursu qaligindan ibaret ziilal kodlasdirir. Bu ziilal UniProt verilonlar bazasina
AO0A341P805 geydiyyat nomrasi ile daxil edilmigdir. Bu genin 33 ortoloqu ve 16 paraloqu geyds alinmisdir.
Ortologlara misal olaraq, Triticum dicoccoides ndviinde B genomunun 5-ci xromosomunda TRIDC5BG041720,
Triticum turgidum noviinde B genomunun 3-cii xromosomunda TRITD3Bv1G075920 genini gostormak olar.
Paraloglara misal olarag, 1B xromosomunda TraesCS1B02G405700 genini, 7B xromosomunda
TraesCS7B02G080400 genini gostarmak olar.
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Sakil 3. TraesCS1B02G405800 geninin genomda lokalizasiyas: ve qurulusu

TraesCS2A02G550300 geni A genomunun II xromosomunda 757,806,161-757,809,489 pozisiyasinda
yerlosir (sokil 3). Bu genin 2 transkripti var: TraesCS2A02G550300.2 vo TraesCS2A02G550300.1.
TraesCS2A02G550300.2 transkriptinin uzunlugu 923 bp-dir. Bu transkript 201 amintursu qaligindan ibarat
ziilal kodlagdirir. Bu ziilal UniProt verilonlor bazasmma A0A1D5TEPO, AOA1DSULWS5, A0A341QLM7
geydiyyat nomralari ilo daxil edilmisdir. TraesC52A02G550300.1 transkriptinin uzunlugu ise 1036 bp-dir. Bu
transkript 142 amintursu qalifindan ibarst ziilal kodlasdirir. Bu ziilal UniProt verilonlor bazasina
AOA096ULHS8 geydiyyat nomrasi ilo daxil edilmisdir. TraesCS2A02G550300 geninin 56 ortoloqu geyda
alinmigdir. TraesCS2A02G550300.2 transkripti 5 ekzona malikdir ki, onlarda 5 domen miisayyen edilmisdir.
Bu genin 181 allel varianti mévcuddur. Birinci ekzonun uzunlugu 152 bp, ikinci ekzonun uzunlugu 115 bp,
ti¢lincii ekzonun uzunlugu 94 bp, dordiincii ekzonun uzunlugu 178 bp, besinci ekzonun uzunlugu ise 384
bp-ya beraberdir. Birinci vo ikinci ekzonlar arasinda olan intronun uzunlugu 957 bp, ikinci ve {igiincii
ekzonlar arasinda qalan intronun uzunlugu 82 bp, {iciincii ve dordiincii ekzonlar arasinda qalan intronun
uzunlugu 468 bp, dordiincii ve besinci ekzonlar arasinda qalan intronun uzunlugu iss 144 bp-ye barabordir.
ikinci ekzonda 7, ticlincli ekzonda 8, dordiincii ekzonda 12, besinci ekzonda ise 5 missens SNP-ya rast
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golinir. Homginin ikinci ekzonda 1, iiglincii ekzonda 3, dordiincii ekzonda 4, besinci ekzonda 4 sinonimik
SNP-yo rast galinmisdir. TraesCS2A02G550300.1 geni 6zii do 6 ekzona malikdir, 5 domeni, 186 allel varianti
miiayyon edilmisdir.

Bu transkriptds birinci ekzonun uzunlugu 165 bp, ikinci ekzonun uzunlugu 119 bp, birinci va ikinci
ekzon arasinda qalan intronun uzunlugu 623 bp, {igiincii ekzonun uzunlugu 96 bp, ikinci ve {igiincii ekzon
arasinda qalan intronun uzunlugu 976 bp, dérdiincii ekzonun uzunlugu 94 bp, iiglincii ve dordiincii ekzon
arasinda qalan intronun uzunlugu 82 bp, besinci ekzonun uzunlugu 178 bp, dordiincii ve besinci ekzon
arasinda qalan intronun uzunlugu 468 bp, altina ekzonun uzunlugu 384 bp, besinci ve altinci ekzon
arasinda qalan intronun uzunlugu ise 144 bp-ye barabardir. Ugiincii ekzonda 7, dérdiincii ekzonda 8, beginci
ekzonda 11, altina1 ekzonda 4 missens SNP-ys rast galinir. Hoemgcinin tigiincii ekzonda 1, dordiincii ekzonda
3, besinci ekzonda 4, altinci ekzonda 4 sinonimik SNP-yo rast gelinmisdir. TraesCS2A02G550300 geninin
ortologlarma misal olaraq, Triticum dicoccoides noviinde TRIDC2BG084090, Triticum turgidum noviinda
TRITD2Av1G285320 genlarini gdstormak olar.
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