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30 genotypes of durum wheat were used as research material. From which 20) belonged to National
Genbank collection and 10 realized varieties of durum wheat. The genotypes belong to subspecies - | var.
alborovinciale, 3 var. apulicum, 1 var. boeufli, 2 var. hordeiforme, 7 var. leucomelan, 4 var. leucurum, 3
var. melanopus, 1 var. niloticum, I var. obscurum, and 1 var.reichenbachii. In addition to these. 10 varieties
of durum wheat (folk selection varieties Ag bugda, Shirvan and breeding varieties Sharq. Garagilchik 2.
Tartar, Mugan, Mirbashir 50, Vugar, Barakatli 95, Shiraslan 23) were used. In order to investigate the
genetic diversity of this genotypes of durum wheat threugh gluten protein genetic marker, elecirophoresis of
gluten storage proteins in the grains of these genotypes in polyacrylamide gels and analyvsis of obtained
electrophorograms were carried out. As a result of electrophoresis of glutenins in polyacrylamide gels, a
total of 44 patterns and 28 different spectra were detected in three zones. Among them, 18 patterns and 11
spectra were observed in zone A, 15 patterns and 10 spectra were observed in zone B, and 14 patterns and 7
spectra were observed in zone C. Electrophoretic spectra (bands) of high molecular weight and low
molecular weight gluten storage protein subunits were performed using the SPSS computer program
according to the nomenclature with 0 and 1 numbering. Based on the Jaccard genetic similarity index.
genotypes were grouped into 5 clusters as a result of the cluster analysis of glutenin spectra conducted using
the SPSS-16 computer program. In the dendrogram constructed as a result of the cluster analysis based on
gluten storage proteins, the genotypes belonging to the same region are distributed in different clusters
instead of within one group, showing that the genetic diversity of gluten storage proteins of the genonpes
does not correspond to the geographical diversity of the samples. According to the electrophoretic analysis.
2 samples from the samples selected as research objects were not distinguished and were located in the same
position within one cluster (the first cluster) in the dendrogram reflecting the result of the cluster analysis.

Acar sozlar: bark bugda, qliitenin, marker, polimorfizm, elektroforez
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Gm%ugda mohsuldar vo yitksok keyfiyyatli donli taxil bitkisidir. Bugda doninin torkibinda orta

hesabla 12-19% zitlal, 65-75% nisasta, 2% yag, 1,2% sellilloza, 2,1% kiil, fosfor, qiymatli kalium
birlasmalori, damir va goxlu vitaminlor vardir [2). Dands olan ziilallar vs sulu karbonlar insan organizmi
tarafindan ¢ox asan manimsanilir {3, 5]. Buna géra da arzaq moagsadi tigiin ¢6rok bigirmada va gonnadt
sanovesinda, yarma istehsalinda, makaron, vermisel va basqa srzaqlann hazirlanmasinda genis istifada
olunur. Yiiksak don keyfiyyatina malik mohsuldar vo plastik sortlarin yaradilmas: miixtelif torpag-iglim
soraitino malik olan dlksmiz iigiin aktual problemlordon biridir. Bu magsadle miixtalif mongali bark
bugda névmiixtalifliklarinin hertorsfli tadqiqi apariimali, biomorfoloji, biokimyavi va molekulyar
markerlar asasinda genetik miixtalifliyi 6yranilmali, niimunslararas: genetik masafalar aydinlagduriimal,
genotiplarin genctik pasportlart tartib cdilorok, identifikasiyast hayata kegirilmalidir [1, 7]. Tadqgiqat
isindo magsad bark bugda néviina aid olan genotiplerinin genetik miixtslifliyinin gliitenin biokimyavi
markerlori asasinda giymatlondirilmasidir.

MATERIAL VO METODLAR .

Todqigat materiali olaraq 30 bark bugda genotiplorinden istifads edilmigdir. Kolleksiyanin torkibi
bark bugdanin 20 Genbank niimunssindsn ve 10 rayonlagdinlmug sortundan ibarat olmusdur. Bu
nitmunalardan 1 var.alborovinciale, 3 var.apulicum, 1 var.boeufii, 2 var.hordeiforme, 7 var.leucome-
lan, 4 varlevcurum. 3 var.melanopus, 1 var.niloticum, 1 var.obscurumva 1 reichenbachii névmiixtalif-
liklarina aid genotiplor olmugdur. Bunlarla yanagi, 10 bork bugda sortundan (Xalg seleksiya sortlar1 Ag
bugda, Sirvan va elmi seleksiya sortlan1 Sarq, Qaraqugiq 2, Tortor, Mugan, Mirbasir 50, Viiqar,
Borakatli 95, Siraslan 23) istifada edilmisdir. Qeyd edsk ki, biitiin genotiplar Azarbaycan mensalidir.
Polimorfizmi tadqiq etmak magsadils bugda deninds gliitenin ehtiyat ziilallan F.A. Poperelyamn (W.
Bushuk va R.R. Zillmanin metodikast) [9] modifikasiya edilmig metodu ssasinda ekstraksiya olunmus

va elektroforezi edilmisdir. Klaster analizi Nei va Li oxgarliq indeksi ssasinda UPGMA metodunu tatbig
etmakla qurulmugdur [8].

NOTICOLOR VO ONLARIN MUZAKIROSI

Mblumdur ki, qlutenin ehtiyat ziilallar1 yiiksok molekullu (HMW) vo agagi molekullu (LMW)
gliitenin subvahidlarina ayrilir [4]. Apardigimiz tadqiqat isinde da gliitenin ehtiyyat ziilallari molekul
kiitlolorino gére iki hissays aynlmsdir. Elektroforetik iisulla aynlmis qliitenin subvahidlorinin
elektroforetik patternlari asason A, B, C zonalar: iizerinds tadqiq edilmigdir. Sokillordon goriindilyii
kimi, gliitenin ziilallart molekul kiitlalarindan asil olaraq, poliakrilamid gellori {izorinda harokat siiratlari
ssasinda, garti olaraq boliinmiis, ii¢ forqli zonada: A, B va C zonalarinda paylanmuglar. Qliiteninlorin
poliakrilamid gellarinda elektroforezi naticasinda ii¢ zona iizro comi 47 pattern va 28 miixtslif spektr

askar cdilmigdir. Onlar sirasinda 18 pattern va 11 spekir A zonasinda, 15 pattern va 10 spekir B
zonasinda, 14 pattern va 7 spektr isa C zonasinda izlanilmigdir.
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Sakil 1. Bark bugda niimunalarinin gliitenin ehtiyat ziilallarimin elektroforeqram:
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$okil 2-d> A zonasinda agkar olunmus patternlorin ideogram verilmigdir. Onlar sirasinda 1, 5,
7,8, 10, 11, 12, 13, 15 va 17 némrali patternlor unikal olub, uygun olaraq, Siraslan 23, v.apilicum,
var. boeuﬁi, Ag bugda, Sirvan, v.leucurum, v.melanopus, v.leucomelan, Sarq vs Tartor
genotiplorinds toyin olunmuglar (cadval 1). Bunlarmn oksino olarag, 9 nomrali pattern yiiksak
tezliklo 6 niimunsads (v.reichenbachii-Zagatala, v.alborovinciale-Calilabad, v.melanopus-Tovuz,
var. melanopus-Qazax, Ag bugda va Viigar) qeyds alinmsdir. 3 nomrali pattern 5 genotipds
(Mugan, v.leucomelan-Yevlax, Mirbogir 503, v.apulicum-ismayilh, v.leucurum-Yevlax) 2 némroli
pattern iso 4 niimunads (v.leucomelan-Lerik, v.hordeiforme-Naxg¢ivan, Barokatli 95, v.hordeiforme-
Yevlax), 14 va 18 némroli patternlor da hor biri 5 genotipdo agkar olunmuslar.

1 2 3 4 M G 7 & 9 i 11 12 i3 18 13 6 17 18

Sakil 2. Qlutenin ehtiyat ziilallarinin A zonasinda miigahids edilmis patternlorin ideoqram

Cadval 1
Genotiplards miisahida olunmus patternlor
. Zonalar Umumi patternlarin

Ne Genotiplar AT B C -

1 | Siraslan 23 1 1 5 5 |

2 | Mugan 3 2 2 3 !

3 | Borakatli 95 2 3 3 3 1

4 | var.melanopus-Tovuz 9 2 1 9 |

5 | var.leucurum-Qazax 4 2 3 4 B
6 | var. apulicum-Nax¢ivan S 2 3 5 |
7 | Qaraqileig 2 4 2 3 4 ‘
8 | var. apulicum-Ismayill 3 4 3 4 |
9 | var. niloticum-Agsu 6 5 4 6 |
10 | var. leucomelan-Lerik 2 6 5 6 |
11 | var. leucomelan-Yevlax 3 7 6 7 |
12| Mirbagir 50 3 7 5 i l
13 | var. apulicum-Saath 7 2 1 12 i
14 | var. obscurum-Zaqatala 6 2 7 13 \
15 | var. leucurum-Yevlax 3 2 8 | 14 |
16 | var. boeufii-Samaxt1 8 2 9 15 )
17 | var. reichenbachii-Zagatala 9 8 10 16 |
18 | var. alborovinciale -Calilabad 9 9 11 17 J
19 | var. hordeiforme-Nax¢ivan 2 i0 4 18 ]
20 | var. melanopus-Qazax 9 10 4 18 |
21 | var. melanopus-Goranboy 7 11 12 19 \
22 | Agbugda 9 4 3 20 |
23 | Sarq 4 2 13 21 |
24 | Sirvan 11 4 3 22 i
25 | Tortor 4 2 3 5 ]
26 | Viigar 9 2 3 S |
27 | var. lcucurum-Samaxi 12 2 9 23 |
28 | var. leucurum-Calilabad 9 12 13 24 |
29 | var. hordeiforme-Yevlax 2 13 14 25 |
30 | var. alborovinciale-Masallt 18 15 4 26 |

Patternlorin comi 18 15 14 47
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A zonasinda askar olunmus spektrloro goldikdo, A7 spektri todqiq olunan 30 genotipin hor birindo
izlanmokla, monomorflugu ilo segilmis, A9 spektri niimunolerin 81%-do qeyds alinmaqla, yitksok
tezlikla rast golinan spektr kimi miioyyan edilmisdir (cadval 1). A2 va Al1 spektrlarinin her biri 12
genotipda, A3 vo AS spekirlori har biri 5 niimunada toyin olunmusdur. Bir genotipds agkar olunmus A6
spektri, iki genotipda izlanilmis A8 spekiri v ii¢ genotipd tayin olunmus Al, A4 vo A10 spektrlari iso
A zonastnm nadir spektrlari kimi qiymotlandirilmiglar.

Qliiteninlarin pattern miixtalifliyi asasmnda hesablanmis A zonasinin genetik miixtaliflik indek-
sinin yiiksok giymatinin (Hx=0,92) digor zonalarin nisbaten kigik, uyZun gostaricilari ilo miigayisasi
naticasinds malum olmusdur ki, A zonasmin pattern miixtalifliyinin tadqiqi genotiplarin identifika-
siyasinda oldugca shamiyyatlidir.

Qliitenin ehtiyat ziilallannm B zonasinda 15 pattern (sokil 3) vo 10 miixtslif spektr miigahido
olunmusdur; 2-ci pattern genotiplarin 13-do (43,3%) izlonilmokla, bu zonamn yiiksok tezlikli patterni
kimi, 1, 3. 5, 6, 8. 9, 11, 12, 13, 14 va 16 nomrali patternlar isa miivafiq olaraq, v.melanopus-Tovuz,
vleucurum - Qazax, v.apulicum - Naxgivan, Qaraqilg 2, v.apulicum-Ismayll, v.niloticum-Agsu,
v leucomelan-Lerik, v.leucomelan-Yeviax, v.apulicum-Saatli, v.obscurum-Zagatala genotiplarinds agkar
olunmagqla, unikal patternlar kimi giymatlendirilriglor. Bu zonanin 7, 10 va 15 némrali patternlarinin
har biri yalniz iki genotipda geyds alnmusdir.
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Sakil 3. Qliitenin ehtiyat ziilallarimin B da miigahida edilmis patternlorin ideoqram

B zonasinda askar olunmus 10 spektrin hamisi polimorflugu ilo segilmisdir. 2-ci spektr 26, 5-ci
spektr 27, 6-ci1 spekir isa biitiin niimunalards (30 niimunads) geyds ahnnugdir. Syranilon niimunalarinin
ancaq birinds izlenilmaden, yiiksok tezlikls, genotiplorin 96,96%-do qeyds almmuiglar. Onlarla
miigayisada nisbaton asagi tezliys malik 4 va 7 némrali spektrlarin har biri 8 niimunada, 1 vo 3 némrali
spektrlar iss miivafiq olaraq 5 ve 4 genotipda askar olunmuslar. Qeyd etmak lazumdir ki, B zonast iigiin
hesablanmis Nei genetik miixtaliflik indeksi 0,885 giymatini almigdir.

Spektrlarin an az say1 C zonasinda mitoyyan edilmigdir. Lakin bu zonada geyds aliman 7 spektrin
hamisinda polimorfizm askar edilmigdir; 3 némrali spektra genotiplorin 63%-ds rast gslindiyi halda, 6
va 7 noémrali spektrlor har biri | niimunads izlanilmiglar. 1-ci va 4-cii spektrlor uygun olaraq 18, 19
niimunada. 5-ci spektr isa 9 niimunads geyds alinmigdir.

<l il <A [ <F s o

. R C spekuorlari
Sakil 4. Qliitenin ehtiyat ziilallarimin C da tayin edilmis spektrlarin tezliyi

)
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Qeyd etmak lazimdir ki, C zonasinda digar zonalarla miiqayisado on az sayda spektr izlonil-
moklo yanagi, onlarin genotiplords smala gatirdiklori kombinativ strukturlarin (patternlor) miixtalif-
liyi do az olmugdur. Yuxanda geyd olundugu kimi, C zonasinda 30 genotip iizro 14 pattern agkar
edilmigdir (sakil 5). Onlar sirasinda 4 némrali pattern 11 niimunada geyds alinmagla, genotiplarin
identifikasiyasinda az ahomiyystliliyi ils diggati calb etmis, bunun aksins olarag, 3,9, 10 nomrali
patternlor her biri 3 nimunade geyds alinmusdir. Tadqiq olunan 30 genotipdan 8-i C zonasinda
6zlarins moxsus, spesifik patternlors malik olmuslar. V.hordeiforme —Yevlax niimunssinds 14
nomrali pattern, v.reichenbachii — Zaqatala niimunasinds 10 némrali pattern, v.melanopus-Goran-
boy niimunasinds 12 némrali pattern unikaldir. Har bir genotipde unikal patternin mévcudlugu
homin niimunsnin taninmasinda cari patternin effektiv genetik marker oldugunu gdsterir. 5 va 13-
ci patternlorin iss har biri 2 genotipda (uygun olaraq, Siraslan, v.leucomelan-Lerik va v.leucurum-
Calilabad, Sarq niimunalsrindo) izlanilmislar.

12345678 910111213

Sakil 5. Qlutenin ehtiyat ziilallarinin C zonasinda agkar olunmus patternlarin ideogrami

C zonasinda on az sayda spektrin mévcudluguna baxmayaraq, bu zona iigiin hesablanmig Nei
genetik miixtoliflik indeksi 0,845 giymotini almigdir ki. bu da C zonasinda unikal paiternlorin
varhif ilo alaqadardir.

SPSS komputer proqrami vasitasilo agir molekul kiitlsli qlittenin vo yiingiil molekul kiitloli
gliitenin ehtiyat ziilalnin subvahidlerinin elektroforetik spektrlari (bandlori) 0 va 1 némralama ila
nomeklaturaya uygun olaraq yerins yetirilmisdir. $akil 4.20-do UPGMA metodunur tatbigi ils
aparilmis klaster analizinin grafiki noticasini oks etdiran dendrogram tasvir edilimisdir. SPSS 16
kompiiter programi vasitasila aparilmis gliitenin spektrlarinin klaster analizi naticasinds Cakkard
genetik oxgarliq indeksi asasinda genotiplar 5 klasterda qruplasdinimiglar.

3 boeufii-Samaxt
reichenbachu-Zaqgatala
Barakati 93
Yx:lanmus—’l’o\'uz
eucurum-Qazax —_

apukcum-N axcivan
apulicum-Ismayilh _ Klaster 1
Qara qulcigq J i i I}
nilotcum-ASsu 11

teucomelan-L
leucomelan-Yevlax S Klaster 2
leucurum-Yeviax [
Mirbasir S0
Saath
—\_K}laster 3
hordeiforme-Yeviax F__klaster 5
‘aoar
alborovinciale-N\{asalh

avubcur
afborovinciale Calitabad )
Sakil 6. Qliitenin ehtiyat ziilallarn spektrlarinin klaster analizi 3sasinda qurulmus dendrogram
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Birinci klaster on boyiik klaster olup, 9 genotipi (v.boeufii-Samaxi, v.reichenbachii —
Zaqatala, v.melanopus-Tovuz, Borokatli 95, v.leucurum-Qazax, v.apilucum-Naxgivan, v.apilucum-
Ismayilli, Qaraqilg1q 2, v.niloticum-Agsu) dziinde birlagdirir. .

Bu klasterds qruplagdininug, miixtalif mengali olan v.boeufii-Samaxy, v.reichenbachii-
Zaqatala, v.melanopus-Tovuz, Borokatli 95 genotipleri A zonalarinda 3, B zonalannda 2, C
sonalarinda 4 némrali eyni patternlors malik olmagqla, 5 némrali iimumi patternle (cadval 1.)
Cakkard genetik oxsarliq indeksinin 0.95-2 borabar qiymati asasinda an yaxin genetik masafada
yerlagmiglar. Birinci klaster daxilinds digar yitksak genctik oxsarliq Cakkard genetik oxsarlq
indeksinin 0,78-2 barabar giymati asasinda Qaraqlgiq 2 va v.niloticum-Agsu genotiplari arasinda
miiayyen edilmisdir. ©n uzaq genetik mosafs isa v.leucurum-Qazax, v.apilucum-Naxgivan vo
v.apilucum-Ismayilh genotiplari arasinda qeyds alinmigdir. Bu niimunalar arasinda genetik oxsarliq
indeksi 0.37-3 barabardir. Ikinci klaster 5 niimunadon (v.leucomelan-Lerik, v.leucomelan-Yevlax,
v leucurum-Yevlax, Mirbasir 50, apilucum-Saatl1) ibaratdir. Bu klasterda genetik baxxmd.an bir-
birina an yaxin (GOI=0.72) genotipler \_j.leucomelan-Yevlax va Mirbasir 50, an uzaq (GOI=0.43)

genotipler isa v./eucomelan-Lerik vo v.apilucum-Saath olmugdur.

V.alborovinciale-Calilabad, Ag bugda, Sarq, v.obscurum-Zaqatala, v.hordeiforme-Naxgivan,
v.melanopus-Qazax, v.melanopus-Goranboy genotiplorini  birlagdiron iigiinct klaster genetik
oxsarliq indeksinin qiymatina (GOI=0.11- 0.25) gbra digarlerindon forglonir. Bu klasterda bir-birina
an yaxin niimunaler $arq. v. obscurum-Zagatala (GOI=0,25), an uzaq genotipler iso v.hordeiforme-
Naxgivan va v.melanopus-Goranboy (GOI=0.11) nitmunaleridir. Dérdiinci klaster 4 niimunadan -
v leucurum Calilabad, Siraslan 23, Sirvan, Tartor ibaratdir. v.leucurum Calilabad va Sirvan, Siraslan
23 va Tartar niimunolori arasinda genetik oxsarliq indeksinin giymori 0,36 olmus, v.leucurum
Colilabad vo Siraslan bir birindon on uzaq genetik mosafodo yerlogon niimunolor kimi
qiymatlandirilmisdir. Besinci klaster yalmz 1 nitmunadan (Mugan) ibarstdir. Klasterds yalniz bir
genotipin yerloagmasi bu niimunanin digariorinden genetik cohotdan kifayat gadsr uzaq oldugunu
gostarir. Bu klasterda lokallasmis Mugan genotipindan genetik cahatdan maksimum uzag, Cakkard
genetik oxsarliq indeksinin 0,26-a barabar qiymoti asasinda, Qazax rayonundan toplanmus v.leucu-
rum genotipidir. Aralarmda genetik masafs 0,71-2 barabar olan v.leucurum-Samaxi, v.hordeiforme-
Yevlax genotiplori v aralarinda genetik masafs 0,74-2 barabar olan v.alborovinciale-Masall: digor
genotiplardon glutenin ziilallan spektrlorina gdra kifayat qadar farglonarsk, 6-c1 klasterda birlag-
dirilmisler.

Belsliklo, qlitenin ehtiyat ziilallar1 ssasinda aparilanklaster analizi noticesinde qurulmus
dendrogramda, eyni bdlgoys moxsus genotiplor bir grup daxilinda deyil, miixtalif klasterlordo
naylanmagla, genotiplarin gliitenin ehtiyat ziilallarmin genetik miixtelifliyinin niimunslarin cografi
miixtalifliyine uygun olmadigini géstormigdir. Qlittenin poliakrilamid gellorinin analizi naticasindo
tadgiqat obvekti kimi segilmis niimunslerin 2 niimuns forglondirilmomis va klaster analizinin
naticasini aks etdiron dendroqramda bir klaster daxilinds (birinci klaster), eyni movqedos
yerlosmislor. Aparilmig analizlor naticasinde tadgiqat obyekti kimi secilmis 30 bark bugda
niimunasinin gliitenin ziilallan asasinda pasportlagdirilmast mévcud, zangin genetik miixtsliflikden
giymatli material kimi istifads etmoya, o ciimladen heterozis effektina sabab olacaq hibridles-
dirmalari prognozlasdirmaga imkan veracakdir.
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YERLI BORK BUGDA GENOTIPLORINDD QLUTENIN EHTIYAT ZULALLALARININ
POLIMORFiZMi

N.F.YUSIFOVA", EM.AXUNDOVA', H.B.SADIQOV’
Baki Déviar Universiteti', Genetik Ehtiyatlar Institutu’

Tadgiqat materiali olaraq 30 bark bugda genotiplarindan istifada edilmigdir. Kolleksiyanin tarkibi bark
bugdanin 20 Genbank niimunasindsn va 10 rayonlagdiriims sortundan ibarat olmusdur. Bu nimunalardan 1
var.alborovinciale, 3 var.apulicum, 1 var.boeufii, 2 var.hordeiforme, 7 var.leucemelan, 4 var.leucurum, 3
var.melanopus, 1 var.niloticum, 1 var.obscurum va 1 var. reichenbachii novmiixtolifliklorina aid genotiplar
olmusdur. Bunlarla yanasi, 10 bark bugda sortundan (Xalq seleksiya sortlan Ag bugda, Sirvan va cimi
seleksiya sortlan Serq, Qaraqulgiq 2, Tartar, Mugan, Mirbasir 50, Viigar, Barakatli 95, Siraslan 23) istifada
edilmisdir. Bark bugdanin bu genotipinin genetik miixtalifliyi gliitenin ziilal genetik markeri vasitasila
aragdirmaq mogsadilo bu genotiplorin donlorindoki qlutenin ehtiyat ziilallarmin poliakrilamid gellorinda
elektroforezi va alde olunmus elektroforeqramlarin analizi vs tshlili aparilmugdir. Qliiteninlarin poliakrilamid
gellarinds elektroforezi naticasinds tig zona iizra cami 44 pattern va 28 muxtalif spektr askar edilmisdir.
Onlar sirasinda 18 pattern va 11 spektr A zonasinda, 15 pattern vo 10 spektr B zonasinda, 14 pattern vo 7
spektr iso C zonasinda izlonilmisdir. SPSS komputer programu vasitasila agir molckul kiitlali va ylingiil
molekul kiitlali gliitenin chtiyat zilalnin subvahidlsrinin clektroforetik spektrlori (bandlari) 0 vo 1
ndémraloms ilo nomeklaturaya uygun olaraq yerina yetirilmisdir. SPSS 16 kompiiter program vasitasila
apanlmis glittenin spektrlorinin klaster analizi naticasinds Cakkard genetik oxsarliq indeksi asasinda
genotiplor 9 Klasterdo qruplasdinlmslar. Qliitenin ehtiyat ziilallani asasinda aparilan klaster analizi
naticesinds qurulmugs dendrogramda, eyni bdlgaya mexsus genotiplar bir grup daxilinda deyil, muxtalif
klasterlorda paylanmagla, genotiplorin gliitenin ehtiyat ziilallarimn genctik miixtalifliyinin niimunslarin
cografi miixtalifliyina uygun olmadigim gostermisdir. Elektroforetik analizina asasan tadqigat obyekti kimi
segilmis niimunslardon 2 niimuna farqlonmamis v klaster analizinin naticasini aks etdiran dendroqramda bir
klaster daxilindo (birinci klaster), eyni mévqeda yerlogmislar.
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MOJMMOP®HU3M 3AMTACHBIX BEJIKOB I'TFOTEHA
B MECTHBIX TEHOTHIIAX TBEPJIOM IMIEHHLBI

H.0.JOCH®OBA", 3.M.AXYHJIOBA', I.5.CAJ[bITOB’
Baxunckuti 20cyoapcmeentisli yuueepcumem', Hicmumym 2enemuueckux pecypcoez

B kauecTRe MaTepHasa HCCIIE/IOBAHHS HCIIOML30BAT 30 TeHOTUTIOR TRepaol muenmmpl 20 U3 KOTOPhIX
ABsUTHCE 0BpasLaMi komexunn Hauworansioro I'eniGarka U 10 paitoHHpORaHNEIMY COpTaMy (copTa HapogHOH
cenexunu Ar Gyrza, ILIupBaH i cOpTa HayHMHOM CeeKiny Illapk, Kapaxsurusik 2, Taprap, Myraus, Mup6awup
50. Byrap, bapakarb 95, llnpacnat 23). C Lenbio H3YUeHHs FEHETHIECKOIO PasHOOGPasus 110 reHETHIECKOMY
Mapkepy OeTka ITIOTEHa TPOBENEH JMEKTPOOPES 3aNacHbIX GenKoB TIIOTEHHHA B 3¢pHE 3THX TEHOTHIIOB B
MOHAKPHIAMHIHOM TENes NOTy4eH s snekTpodoporpamMm. B pesymbtate anextpogopesa TMOTEHHHOB B
TOTHAKPIIAMHIHBIX I'e/IAX BBISBICHO 44 TaTTCPHOB 1 28 pas/MUHBIX CICKTPOB B TPCX 30HaxX. M3 HUX B 30HE A
HaGmoaanocs 18 marrepros M 11 cmextpos, B 3one B — 15 marTeproB u 10 crextpos, B 3ove C — 14
MaTTepHOB H 7 CNEKTPOB. DNIEKTPOPOPETHUECKHE CIIEKTPHI (MOI0CHT) TAXETOMOMEKYNAPHBIX H JIETKOMOJIEKY-
MAPHBIX CyObEIMHHI 3aracHbIX GENKOB [MIOTEHA MOTYSaTd ¢ MCTONb3OBAaHHEM KOMITBIOTEPHOI [POrPamMmbi
SPSS no nomeratype ¢ Hymepauueit 0 u 1. Ha ocHOBaHMH HMHIEKCA TEHETHIECKOrO CXOACTBA Jxakkapna
TCHOTHITL GBI CTPYITIMPOBAHBI B 9 KJIACTCPOB B PC3YETATC KIACTCPHOTO aHaiM3a CICKTPOB TIFOTCHIUHA,
MPOBENEHHOrD ¢ MOMOIMIBI0 KOMITBIOTEPHOA TIPOTPaMMBl SPSS 16. Ha nemmporpamme, MOCTPOEHHOH B
pe3yribTaTe KIACTEPHOTO aHAIH32 Ha OCHOBE 3ANACHLIX OEI/IKOB ITHOTEHA, TEHOTHITEL, MIPHHA/TIEKAIHE k OHOMY
§l TOMY C PCTHOHY, PAacTpCIC/ICHBI 110 pasHbIM KIacTcpaM, a HC B TPCACHax O/THO}i TPYTIIBI, ITO CBUIC-
TeNbCTBYET O HECOOTBETCTBUM TEHETHHECKOTO Pa3HO0Gpaius 3anacHbIX Geskos NIIoTeHa IEHOTHIOB K reorpadu-
yeckoMy PpasHooBpasHio 06pasuoB. 110 JaHHBIM 31EKTPO(OPETHHECKOIO aHAIM3A 2 ofpasua u3 BbLIOOPOK,
0TOGPAHHBIX B KayecTBe OOBEKTOB HCCIEAOBaHHA, HE OBUIM BBLLICICHb M PacTIONaraiich B OJHOM M TOM ke
[0710KeHMH B TIpejienax ONHOIO KiacTepa (IEpBOrO KiacTepa) Ha AEHIPOTpaMME, OTpaXaloLleH Pe3yNbIar

KTacTCPHOTI'O aHAIH3a.
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